SurvCARE

XXX AKX Hessen

So lauft's...

Projektvorstellung SurvCARE Hessen

Dr. med. Martin Just
MRE-Netz Mittelhessen

Dr. med. C. Imirzalioglu
DZIF / Institut fur Medizinische Mikrobiologie, JLU Gielden



Sp(vCARE

X/ Hessen

So lauft's...

Primar-Labor

Untersuchungs-Material

Fall-Analyse

g S Gesundheits-

Ermittlungsbogen

amt

SurvCARE Hessen — Auftaktveranstaltung 5. Oktober 2017



So lauft's... €=

Organisation und Durchfuhrung
* Teilnahmebedingungen

- Jedes mikrobiologisches Labor
- Ausgefulliter Einsendeschein (online verfligbar)
- Erfolgte Rucksprache mit Klinik Uber Teilnahme an SurvCARE Hessen
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Einsendeschein

SurvCARE

DO Hessen

SurvCARE

Einsendeschein zur Ganzgenomsequenzierung DO0000C Hessen

von Carbapenem-nichtsensiblen gramnegativen Erregern

Auskunft
An das : :
> . Bakteriologisches Labor 02771-3206-44
Bakteriologische Labor des 9
Hessischen Landespriifungs- und vom HLPUG ausfiillen (ggf. Aufkleber):
Untersuchungsamt im Gesundheitswesen
WolframstraBe 33 HLPUG-Eingangsdatum:
D-35864 Dillenburg HLPUG-Auftragsnummer:
Einsendendes Labor Krankenhaus bzw. Praxis der Probe:
(ggf. Stempel / Aufkleber):
Name: ...
O e
Einsender-lsolat-Nr.: .....................
Spezies [ A. baumannii complex [ Citrobacter freundii O Enterobacter cloacae
O Escherichia coli O Klebsiella pneumoniae [ andere: ..........ccccoceuvevnneennnne
Patientendaten [ mannlich O weiblich Geburtsmonat/-jahr: ...../........

Wohnort des Patienten (Stadt oder Kreis) ..............cccoeiiiiiiiiiiiiiiii

Entnahmedatum der Probe: _ /_ /20 oder ersatzweise Probeneingang: _ / /20

Material (Entnahmestelle)

O Blutkultur [ Bronchialsekret/BAL [ Intraabdominale Probe [ Nasen-/Rachenabstrich
O Rektalabstrich/Stuhl [ Sputum O Urin / Katheterurin
[ Wundabstrich [0 Sonstiges: .......cccvvviiiiiiiiiieiii s

Weitere Angaben zum Isolat

0O Isolat aus Infektionsprozess 0O Isolat aus Ausbruch
O Isolat kolonisierend 0 Isolat mit Verdacht auf Ausbruchszugehérigkeit

Bemerkungen

Datum: ___ /__ /20 Unterschrift: ........cooooiiiiiii

Stand 05. Oktober 2017
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So lauft's... €=

Organisation und Durchfuhrung
* Teilnahmebedingungen

- Jedes mikrobiologisches Labor
- Ausgefulliter Einsendeschein (online verfligbar)
- Erfolgte Rucksprache mit Klinik Uber Teilnahme an SurvCARE Hessen

* Welche Isolate konnen eingesendet werden?
- Meldepflichtiger CRGN-Nachweis (IfSG)

- CRGN-Nachweis im Zusammenhang mit einer medizinischen
Behandlung in Hessen (amb. / stat.) unabhangig vom Wohnsitz
oder

- Wohnsitz in Hessen unabhangig vom Ort der Behandlung (amb. / stat.)

- Ein Isolat / stationarem Aufenthalt
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So lauft's... €=

O rg a n I S atl O n u n d D u rC h fu h ru n g Anmeldeformular SurvCARE Hessen @Eﬁﬁﬁ
Hesslache Landesprifungs-
" Proben R

rrrrrrrrrrrrrrrrr

- Versand als diagnostische Probe an HLPUG

- Kostenubernahme fiir Ganzgenom-Sequenzierung :.
und Administration durch SurvCARE Hessen e

Name:

Email-Adresse:

- Vergutung fur Primarlabor (Anmeldeformular):
- 7,50 Euro / Isolat e
- Uberweisung proaktiv, halbjahrlich i

Unterschrift: ...

= Untersuchung von Haufungen / Ausbruchen

- Vorgezogene Typisierung nach RS mit MiBi Gl moglich
- Einbeziehung der Proben in SurvCARE-Datenbank
- Kostenubernahme durch SurvCARE in Hohe der Ublichen Erstattung
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SurvCARE

So lauft's... SurVCARE

MRE'NetZ Kontakt | Impressum

Mittelhessen

Suchbegriff eingeben p

MRE-NETZ FRAGEN HYGIENE-EMPFEHLUNGEN SCREENING SANIERUNG ANTIBIOTIKA DOWNLOADS

Downloads / Links

>> Infoblatter / Flyer >> MRE-Netz Mittelhessen
>> Fach-Empfehlungen >> Publikationen und Presse
»> Uberleitungsbogen >> Links

>> MRE-Siegel >> SurvCARE Hessen

Infoblatter / Flyer SUNCARE Hessen Fragen ZU MRE7

Fach-Empfehlungen

- '@ SurvCARE-Einsendeschein_17-10-05 Schreiben Sie uns per E-Mail oder
Uberleitungsbogen " ' liber unser Kontaktformular.
Publikationen und Presse SurvCARE-Anmledeformular_17-10-05

MRE-Siegel

Die Epidemiologie multiresistenter Erreger (MRE) profund zu analysieren und besser zu
MRE-Netz Mittelhessen verstehen sind wesentliche Ziele von SurvCARE Hessen, einem Projekt des MRE-Netz
Mittelhessen zur Surveillance Carbapenem-resistenter Erreger in Hessen.
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Plattform fur Genom-basierte Epidemiologie // <
[ypisierung

=]
Genomsequenzierung

Core-Genom Qualitatskontroll
e SNP Anzahl
ﬁt:‘:ﬂiﬁﬁiﬂiiiﬁ “16S rRNA

ASA3P
Automatic Sequence
Assembly, Annotation and
Analyses Pipeline/Platform

SNP Phylogenie

MLST
Vergleichende _
m Genomik ReadXplorer
Listeria monocytogenes FSL

‘= phylogeny Genom- I
Assemblierung Analyse von

3 1000 Genomen
MLST 7 /31 ASA P

in12h
House-keeping
gene Phylogenie

Genom-
Ausrichtung

Genom- Antibiotika-
— — sequenz- ~— Resistenz-
— Datenbank — Datenbank

@ Genom- Epidemiologie

AAI/ANI Annotation

Plasmid-Phagen- .
e L . Virulenzgen-

~__~ Sequenz-
~ u Datenbank
{ ., Datenbank R

Bankevich A, Nurk S, Antipov D, et al. SPAdes: a new genome assembly algorithm and its applications to single-cell sequencing. J Comput Biol 2012; 19: 455-77.
http://www.genomicepidemiology.org/

Darling ACE, Mau B, Blattner FR, Perna NT. Mauve: multiple alignment of conserved genomic sequence with rearrangements. Genome Res 2004; 14: 1394-403.

Galardini M, Biondi EG, Bazzicalupo M, Mengoni A. CONTIGuator: a bacterial genomes finishing tool for structural insights on draft genomes. Source Code Biol Med 2011; 6: 11.
system for prokaryote genomes. Nucleic Acids Res 2003; 31: 2187-95.

Meyer F, Goesmann A, McHardy AC, et al. GenDB--an open source genome annot:
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SurvCARE Hessen Befund Nr. XXXXX: Ergebnisse Ganz-Genom-Sequenzierung
Isolat HLPUG Nummer XXXXX (Serratia marcescens)
|

Zusammenfassende Bewertung:
Es handeltsich um ein VIM-1 Carbapenemase tragendes Hoch-Risiko-Isolat

)
I
]
X}
r

Detallierte Analyse

Isolate:

HLPUG Einsende- Einsendedatum
Nummer

m 111 07.08.2017

PhylogBeanuer::SCher Genetische Daten

Zusammenfassung und Beurteilung:

Nahe Verwandtschaft zu Isolaten, die bereits Ausbriche insbesondere auf pgonatolpsgischen Stationen
verursacht haben (hohes Risiko).

Nachweisvon 9 Antibiotikaresistenzgenen (u.a. VIM-1), zumeist auf einem IngN Plzsmid lokalisiert.
Diese Plasmid hat das Potentizl einesschnellen, effektiven und Spezies-Ubergreifenden horizontalen
Transfers (V.z. auf andere Entarobactariaceas).

Zusdtzlich Nachweis einiger relevanter Virulgnzgeng, die zum einenzur Persistenzin der Umwelt
beitragen, zum anderen fur invasive Infektionen verantwortlich sein kdnnen.

Insgesamt eine Hochrisikostamm, sowohl fur eine Ausbruch und hinsichtlich der Virulenz (V.2. Risiko fur
invasive Infektionen bei Naonaten und Immunsupprimierten), als auch fur die Weitergabe einer
Multiresistenz (4MRGN).

[Analyse durchgeflihrtvon: Dr. Yancheng Yao]
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SurvCARE Hessen Befund Nr.ZZZZZ7Z: Ergebnisse Ganz-Genom-Sequenzierung
Isolat HLPUG Nummer XXXXX (Klebsiella pneumoniae) vom XX.XX.XXXX, sowie
Genomvergleich zum vorher vorliegenden und schon berichteten Isolat HLPUG
NummerYYYYYY (Klebsiella pneumoniae) vom YY.YY.YYYY.

Da es sich bei denlsolaten X000 und YYYYY umidentische Spezies handelt, die beide
vomLabor 11111 eingesendet wurden und als Probe aus dem Krankenhaus 22222
stammen, wurde zusatzlich zur Genom basierten Charakterisierung ein Stammvergleich
durchgefihrt

Zusammenfassende Bewertung:

Es handeltsich dabeiumklonale K. gneumoniae 4MRGN lIsolate, welche die
Carbapenemase VIM-1tragen. Die Analysenergebnisse zeigen eine magliche
Ubertragung zwischen den Patienten, bzw. weisen auf eine gemeinsame Quelle fiir den
Erwerb hin.
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Detallierte Analyse

Isolate:

HLPUG Einsende- Einsendedatum | Spezies
1 e = i
“ 11111 07.08.2017 K. pneumonise

_ 22222 GG 08.09.2017 K. pneumonize

Phylogenetischer Baum _
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Bstataktam-Resistanz:
DiaVIlE-1, DECTX-A-15 DISOXA-1,
DISTEM-1B, DIaSHV-11
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Befunde:

identischen Sequenz-Type ST-395 haben. Auch die phylogenetische Analyse zeigteine
sehr enge genetische Verwandtschaft zwischen den beiden Isolaten. Beide Isolate
tragen wahrscheinlich jeweils ein oder mehrere Plasmide der Inkompatibilitatsgruppen
groften Teil befinden. Eine Transmission auf andere Isolate/ Spezies ist somit denkbar.
Die gefundenen Antibiotika-Resistenz-Gene und Sequenzen fur Virulenz-Faktoren waren
in den Genomen beiderIsolate weitestgehend ahnlich.

Beurteilung:

YYYYY. Eine Ubertragung, bzw. der Erwerb aus einergemeinsamen Quelle istsomit
wahrscheinlich. Isolate des gleichen Sequenztyps, und damitder gleichen
Frankreichund Deutschland bereits beschrieben, sodass ggfs. auch eine zeitlich weiter
zurickliegende Distribution der Stamme in Betracht kommt.

[Analyse durchgefiihrtvon: Dr. Yancheng Yao]

Hinweis:
Die Sequenzdstenwerden zurzukunftigen Referenz gespeichert und kdnnennsach Ricksprache zur

Verfugung gestelt werden.
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